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Relatério referente ao periodo de 20/05 a 02/06 de 2022
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Influenza H3N2 disponiveis Omicron e Delta
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Resultados da aplicacao de Testes dé Ieré cia de VOCs
por metodologia de RT-PCR em Tempo Real

Testes aplicados em 21 Unidades Federativas, entre dezembro de 2021
e 11 de Maio de 2022.
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69,1% provavel BA.2

Testagem de amostras positivas para COVID-19 pelo ensaio 4plex de BioManguinhos™ ou TagPath™

Brasil
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MNomero de amostras testadas
% Provavel Omlcron (modla movel semanal)

Data da amostragem

Ultima data de amostragem: 11/05/2022
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